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Molecular carachterization of Salmonella enterica ser. Infantis multiresistant strains isolated in Marche region - Caratterizzazione molecolare di ceppi di 
Salmonella enterica sierotipo Infantis multiresistenti isolati nella regione Marche

Dionisi A. M.(1), Staffolani M(2), Valli M. B.(3), Fisichella S.(2), Lucarelli C.(1), Owczarek S.(1), Luzzi I.(1)
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(c) Istituto Nazionale Malattie Infettive "L. Spallanzani" , Roma.

Figura 4: cluster analysis dei 72 ceppi analizzati; in evidenza il cluster con omologia ≥90% comprendente i ceppi con R-type ACSSuTKSxt.


